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Résumé :

L'augmentation spectaculaire du nombre de génom&sr@ment séquencés, y compris le
projet du génome humain (HGP) couplé avec l'avenemes technologies de séquencage a haut
débit, ont conduit a une croissance explosive gerdifiée dans les données biologiques qui
présentent le urgent besoin de techniques de -caildehsif potentiel pour leur stockage,
l'organisation, l'analyse et l'intégration. La bformatique est venu jouer ce rdle majeur et la
poursuite des futures découvertes biologiques.

Par les récentes avancées biotechnologiques acgoggde la diversité de données énorme (comme
des séquences d'ADN et de protéines, genes etaitess chromosomiques et des structures de
protéines) et le développement dans les techn@atgegénomique, bioinformatique continue d'étre
un concept nouveau, générant difféerentes mais |d@mvaines de recherche tels comme la
protéomique, la métagénomique et la pharmacogénm(itapplication d'approches génomiques et
des technologies a l'identification des cibles dadicaments), il est largement admis que la bio-
informatique a ouvert la voie a l'ére post-génomiget deviendra une partie essentielle et
indispensable dans le future des sciences detuse médecine moléculaire. Cette analyse met en
lumiere les applications récentes des technolodeséquencage de prochaine génération et les
tendances les plus prometteuses en bioinformatEueommencant par l'arpentage des principales
sciences omiques (par exemple, la génomique, tigtmmique, protéomique, la métabolomique, la

métagenomique, glycomique, lipidomique,physioloneiget la pharmacogénomique....).
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